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Appendix A update-Juiy 19v9 

Bases 1-1200 
Amino acids MOO 

1 ATGTCCAATATAAATGTAATTAAATCTAATATTCAAGCAGGCTTGAATTCAACAAAGTCT 60 

1MSNINVIK5NIQAGLMSTKS 20 

61 GGATTAAAAAATCTTTACTTGGCTATTCCCAAAGATTATGATCCGCAAAAAGGTGGGACT 120 

21GLKNLYLAIPK0Y0PQKGGT 40 

121 TTAAATGATTTTATTAAAGCTGCTGATGAATTAGGTATTGCTCGTTTAGCAGAAGAGCCT 180 ^^"^ 

41LN0FIKAA0ElGIARLAeEP 60 

181 AATCACACTGAAACAGCAAAAAAATCTGTTGACACAGTAAATCAGTTTCTCTCTCTCACA 240 

61NHTETAKKSVDTVNQFLSLT 80 ^^^^/^ 

241 CAAACTGGTATTGCTATTTCTGCAACAAAATTAGAAAAGTTCTTACAAAAACATTCTACC 300 

81QTGIAISATKLEKFLQKHST 100 

301 AATAAGTTAGCCAAAGGGTTAGACAGTGTAGAAAATATTGATCGTAAATTAGGTAAAGCA 360 

101NKLAKGLOSVENIDRKLGKA 120 

361 AGTAATGTATTATCAACATTAAGCTCTTTTTTGGGCACTGCATTAGCGGGTATAGAACTT 420 

121SNVLSTLSSFLGTALAGIEL 140 

421 GATTCTTTAATCAAAAAAGGTGATGCTGCACCTGATGCTTTGGaAAAGCTAGTATTGAC 480 

1410SLIKKGDAAPDALAKASID 160 

481 TTGATTAATGAGATAATTGGTAATCTATCTCAGAGTACTCAAACGATTGAAGCATTTTCT 540 

1611INEIIGNLSQSTQTI6AFS 180 

541 TCACAGTTAGCAAAGTTAGGTTCTACTATATCGCAGGCTAAAGGCTTCTCTAATATAGGA 600 

181SQLAKLGSTISQAKGFSNIG 200 

601 AACAAGTTGCAAAACTTAAATTTTTCTAAAACAAATCTTGGTTTGGAAATAATTACTGGT 660 

201NKLQNLNFSKTNLGLEIITG 220 

661 TTGCTATCAGGCATTTCTGCAGGCTTTGCTTTAGCGGATAAAAATGCATCGACTGGCAAA 720 

221 LLSGISAGFALADKMASTGK 240 

721 AAAGTTGCTGCAGGTTTTGAATTAAGCAATCAAGTTATTG6TAATGTAACAA)SAGCAATT 780 

241KVAAGFELSNQVIGNVTKAI 260 

781 TCTTCATATGTTTTAGCACAACGTGTTGaGCTGGTCTATCAACTACTGGTGCTGTTGCT 840 

261S$YVLAQRVAAGLSTTGAVA 280 

841 GCTTTAATTACTTCATCGATTATGTT6GCAATTAGTCCTTTGGCATTTATGAATGCAGCA 900 

281ALITSSIMLAISPIA^FMNAA 300 

901 GATAAATTCAATCATGCTAATGCTCTTGATGAGTTTGCAAAACAATTCCGAAAATTTGGC 960 
301OKFNHANALOEFAKQFRKFG 320 

961 TATGATGGGGATCATTTATTGGCTGAATATCAGCGTGGTGTGGGTACTATTGAAGCTTCA 1020 

321YDG0HLLAEYQRGVGTIEAS 340 

1021 TTAACTACAATTAGTACGGCATTAGGTGCAGTTTCTGCTGGTGTTTCCGCTGCTGCTGTA 1080 
341LTTISTALGAVSAGVSAAAV 360 

1081 GGATCTGCTGTTGGTGCACCGATTGCACTATTAGTTGCAGGTGTTACAGGATTGATCTCT 1140 
361GSAVGAPIALLVAGVTGIIS 380 

1141 GGAATTTTAGAAGCGTCTAAACAGGCAATGTTTGAAAGTGTTGCTAACCGTTTACAAGGT 1200 

381GILEASKQAMFESVANRLQG 400 



Appendix A update-July 1999, continued 

Bases 1201-2400 
Amino acids 401-800 

izei AAAATTTTAGAGTCGGAAAAGCAAAATG<iCGGTCAGAACTATTTTGATAAAGGCTATGAT 1260 

401 KILEWEKQNGGQNYFDKGYO 4Z0 

1261 TCTCGTTATGCTGCTTATTTAGCTAATAACTTAAAATTTTTGTCTGAGCTAAATAAAGAG 1320 

4215RYAAYLANNLKFLSELNKE 440 

1321 TTGGAAGCTGAACGTGTTATTGCAATCACCCAACAACGTTGGGATAATAATATTGGTGAG 1380 

441LEAERVIAITQQRW0HNIGE 450 

1381 TTAGCAGGTATTACCAAATTGGGTGAACGCATTAAGAGCGGAAAAGCTTATGCA6ATGCT 1440 

461LAGITKLGERIKSGKAYA0A 480 

1441 TTTGAAGATGGCAAGAAAGTTGAAGCTGGTTCCAATATTACTTTGGATGCTAAAACTGGT 1500 

4SlF£DGKKVeAGSNITL0AKTG 500 

1501 ATCATAGACATTAGTAATTCAAATGGGAAAAAAACGCAAGCGTTGCATTTCACTTCGCCT 1560 

501IIDISMSHGKKTQALHFTSP 520 

1561 TTGTTAACAGCAGGAACT6AATCACGTGAACGTTTAACTAATGGTAAATACTCTTATATT 1620 

521LLTAGTESRERLTNGKYSYI 540 

1621 AATAAGTTAAAATTCGGACGT6TAAAAAACTGGCAA6TTACAGATGGAGAGGCTAGTTCT 1680 

541HKLKFGRVKNWQVT0GEASS 560 

1681 AAATTAGATTTCTCTAAAGTTATTCAGCGTGTAGCCGA6ACAGAAGGCACAGACGAGATT 1740 

561KLDFSKVIQRVAETEGT0EI 580 

1741 GGTCTAATAGTAAATGCAAAAGCTGGCAATGACGATATCTTTGTTGGTCAAGGTAAAATG 1800 

581GLIVNAKAGND0IFVGQGKM 600 

1801 AATATTGATGGTGGAGATGGACACGATCGTGTCTTCTATAGTAAAGACGGAGGATTTGGT 1860 

601NIDGGOGHDRVFYSKOGGFG 620 

1861 AATATTACTGTAGATGGTACGAGTGCAACAGAAGCAGGCAGTTATACAGTTAATCGTAAG 1920 

621NITVDGTSATEAGSYTV^RK 640 

1921 GTTGCTCGAGGTGATATCTACCATGAAGTTGTGAAGCGTCAAGAAACCAAGGTGGGTAAA 1980 

641VARGDIYHEVVKRQETKVGK 660 

1981 CGTACTGAAACTATCCAGTATCGTGATTATGAATTAAGAAAAGTTGGGTATGGTTATCAG 2040 

661RTETIQYR0YELRKVGYGYQ 680 

2041 TCTACCGATAATTT6AAATCA6TAGAAGAAGTAATTGGTTCTCAATTTAATGATGTATTC 2100 

681STDNLKSVEEVIGSQFN0VF 700 

2101 AAAGGTTCTAAATTCAACGACATATTCCATAGTGGTGAAGGTGATGATTTACTCGATGGT 2160 

701KGSKFNOIFHSG6GOOLLOG 720 

2161 GGTGCTGGTGACGACCGCTTGTTTGGTGGTAAAGGCAACGATCGACTTTCTGGAGATGAA 2220 

721GAG00RLFGGKGNDRLSGDE 740 

2221 GGCGATGATTTACTCGATGGCGGTTCTGGTGAT6ATGTATTAAATGGTGGTGCTGGTAAT 2280 

741GDDLL0GGSG00VLNGGAGN 760 

2281 GATGTCTATATCTTTCGGAAAGGTGATGGTAAT6ATACTTTGTACGATGGCACGGGCAAT 2340 

7610VYIFRKGDGNDTLYDGTGN 780 

2341 GATAAATTAGCATTTGCAGATGCAAATATATCTGATATTATGATTGAACGTACCAAAGAG 2400 

781DKLAFADANIS0IMIERTKE 300 



Appendix A update-July 1999, continued 



Bases 2401-2784 
Amino acids 801-927 



2401 GGTATTATAGTTAAACGAAATGATCATTCAGGTAGTATTAACATACCAAGATGGTACATA 2460 

801GIIVKRNOHSGSINIPRWYI 820 

2461 ACATCAAATTTACAAAATTATCAAAGTAATAAAACAGATCATAAAATTGAGCAACTAATT 2520 

821 T S N L Q N Y Q S N K T 0 H K I E Q L I 840 

2521 GGTAAAGATGGTAGTTATATCACTTCCGATCAAATTGATAAAATTTTGCAAGATAAGAAA 2580 

841 G K D G S Y I T S 0 Q I D K I L Q 0 K K 860 

2581 GATGGTACAGTAATTACATCTCAAGAATTGAAAAAGCTTGCT6ATGAGAATAAGAGCCAA 2640 

861 D G T V I T S Q E L K K L A 0 E N K S Q 880 

2641 AAATTATCTGCTTCGGACATTGCAAGTAGCTTAAATAAGCTAGTTGGGTCAATGGCACTA 2700 

881 K L S A S D I A S S I N K L V G S M A L 900 

7701 TTTGGTACAGCAAATAGTGTGAGTTCTAACGCCTTACAGCCAATTACACAACCAACTCAA 2760 

"901 FGTANSVSSNALQPITQPTQ 920 

2761 GGAATTTTGGCTCCAAGTGTTTAG ID /V'<^. 'i ^784 
921 G I L A P S V * II) /\jO:^ 
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non-immune immunfe 



1 ATGGGTGGTGATACTTCTTTAAmGACnAATTTACAAACCCTTAATAGTAATTTAGTT 60 

IMGGDTSLIRLNLQTLN'Sn'lv 20 

61 ATGATAGATTATGCTCAACAACCTGCTCTATCrGCTCTGGTTATCCTTGCCAAATACTAT 120 

21MIDYAQQPALSALVILAKYY 40 ^ 

121 GGTATTTCrGCAAGTCCAGCAGACATTATGCATCAGTTTTCTGATAATACAAAAGGAGAC 180 \':) 

41GISASPADIMHQFSDNTKGD 60 



181 CTGAATGAAATTGAATGGATGTTGGCAGCAAAGAAATTAGAAnAAAGGTAAAGATTATA 240 

61LNEIEWMLAAKKLELKVKII 80 

241 AAACAGCCTTTAACTCGATTGTCAATGATAACAGTCCTGCTTTGGTGTGGTGTGATAAT 300 

81KQPLTRLSMITLPALVWCDN 100 

301 AAGCCCGATTTAGATCAAAATTTAAACTCTCATTTTATACTAACTAAAATTGATGGGGTG 360 

101KPDLDQNLNSHFILTKIDGV 120 

361 GGATCTGCTGCAAAATATCTaTCTACGATTTGATTGAGAATCGTCCCATAATATTAGAT 420 

121GSAAKYLIYDLIENRPIILD 140 

421 GCAAGTGAGTTTTCTGAAAGATATTCTGGTAAGTTAATGCTAGTAACTTCCCGTGCGTCA 480 

141ASEFSERYSGKLMLVTSRAS 160 

^k&l ATATTGGGTTCAnGGCTAAATTTGATTTTACnGGinTATTCCTGCGGTAATCAAATAT 540 

'jiei ILGSLAKFDFTWFIPAVIKY 180 

3541 CGTTATA! 1 1 1 1 i I IGAAGTCATCGTTATTTCAGTGGTGaACAGATTTTTGaCTGATT 600 

.13.81 RYIFFEVIVISVVLQIFALI 200 

!;'601 ACGCCATTG I 1 1 1 1 1 CAGGTTGTGATGGATAAGGTATTGGTGCATCGTGGTTTTTCTACT 660 

;if201 TPLFFQVVMDKVLVHRGFST 220 

- 661 CTGGATGTGGTAGCGAnGCCTTGTTGGTAGTAAGTTTATTTGAAGTCATTTTAAGTGGT 720 

Ci221 LDVVAIALLVVSLFEVILSG 240 

Cl 721 CTACGCACTTATATTTTTGCTCATACAACCrCTCGAATTGATGTAGAGCTAGGAGCACGA 780 

;fs241 LRTYIFAHTTSRIDVELGAR 260 

781 TTATTTCGTCATCTATTAGCTCTACCGCTTGCTTATTTTGAGAGTAGAAGAGTAGGCGAT 840 

!"'261 L F R H L L A L P L A Y F E S R R V G D 280 



841 ACAGTTGCACGTATACGTGAATTGGAACATATCCGCAATTTCTTAACTGGTCAAGCTCTC ^ 900 

281TVARIRELEHIRNFLTGQAL 300 

901 ACTrCAGimAGAmGGTGTTTTCTmATATTCTTGmGTAATGTGGTAm 960 

301TSVLDLVFSFIFLrVMWYYS 3Z0 

961 CCTACmAACACTGGTAGTTTTGGCATCATOCCAATATATGCGTmGGTCTGCCm 1020 

321PTLTLVVLASLPIYAFW-SAF 340 

1021 ATTAGCCCAATTTTACGCACTCGACTAAATGATCAATTTGCACGCAATGCAGATAATCAA 1080 

341ISPILRTRLNDQFARNADNQ 360 

1081 TCil ill lAGTGGAAAGTATTACTGCGGTTGGTACGGTAAAAGCAATGGCAGTTGAACCT 1140 

361SFLVESITAVGTVKAMAVEP 380 

1141 CAAATGACCCGTCGCTGGGATAATCAAmGCAGCmTGTGGmCTAGTTTTCGGGTA 1200 

381Q MTRRWDNQLAAYVVSSFRV 400 

1201 GCTAAGTTGGCAATGGTTGGGCAGCAAGGAGTACAACTCATTCAAAAGATGGTTATTGTG 1260 

401AKLAMVGQQGVQLIQKMVIV 420 

1261 GCAACTCTATGGATTGGTGCAAAATTGGTAATTGAAGGCAAGCTATCGGTAGGTCAATTA 1320 

421ATLWIGAKLVIEGKLSVGQL 440 



1321 ATAGCATTTAATATGCTGGCAGGTCAGGTGGCCGCTCCTGTTATCCGCCTGGCACAGCTA 1380 
441IAFNMLAGQVAAPVIR'LAQL 460 



13B1 TGGCAAGATmCAGCAAGTAGGTAmCAGTGGCGAGATTGGGTGATATTTTAAATACT 1440 

461WQDFQQVGISVARLGDILNT 480 

1441 CCAACTGAGCATTCTACATCTCGCTOACmACCTGATATTAAGGGTGATATTACATTT 1500 

481PTEHSTSRLTLPDIKGDITF 500 

1501 fiAAAATGTTGATmCGCTACAAAATAGATGGGCAmAATATTACAGAATTTAAATTTA 1560 

501ENVDFRYKIDGHLILQNLNL 520 

1561 CAGATTAACGCTGGAGAGATACTAGGTATCGTAGGACGCTCTGGTTCAGGTAAATCAACA 1620 

521QINAGEILGIVGRSGSGKST 540 

1621 TTGACAAAATTAGTACAGCGTTTATATGTACCAGAAAATGGGCGAATATTAGTTGATGGA 1650 

541LTKLVQRLYVPENGRILVDG 560 

1681 AACGATTTGGCAmGCTGATCCCGCTTGGCTGCGTCGCCAAGTGGGTGTTGTTTTGCAG 1740 

561NDLALADPAWLRRQVGVVLQ 580 

1741 GAAAATGTGTTACTCAATCGTAGTATTCGAGATAATATTGCCCTAACTGATACGGGCAT6 1800 

581ENVLLNRSIRDMIALTDTGM 600 

mdl TCAmGAGmAmiCCAGGCTGCCAAGATGTCTGGGGCACATGACTTTATTATGGAA I860 

:|pi SLEFIIQAAKMSGAHDFIME 620 

;|861 TTGCCTGAGGGTTATGATAC6ATTGTTGGAGA6CAAGGTGCAGGCTTGTCAGGTGGACAA 1920 

15621 LPEGYDTIVGEQGAGLSGGQ 640 

I92I CGCCAGCGTATCGaATTGCGCGTGCmAAmCCAATCCGCGTATmGATTTTTGAT 1980 

^§641 RQRIAIARALITNPRILIFD 660 

198 1 GAAGCTACTAGTGCATTA6ACTATGAGTCGGAAAGGGCTATTATGCAAAATATGCAGGCA 204C 

,□661 EATSALOYESERAIMQNMQA 680 

."i041 ATTTGCCAAGGTAGAACAGTGTTGATTATTGCACATCGCTTATCTACCGTAAAAATGGCA 2100 

JjIeSl I C Q G R T V L I I A H R L S T V K M A 700 

CkVdl CATCGCAmTTGCAATGGACAAGGGGAAAATTGTAGAGCAAGGCACACATCAAGAATTG 2160 

M701HRIIAMDKGKIVEQGTHQEL 720 

2151 TTGCAAAAAGAAGATGGTTACTATCGTTATTTATATGAITTGCAGAATGGATAAA ^ 2215 >^ * it^ A)6 ■> f S 

721LQKEDGYYRYLYDLQNG* 739 >'^^ 
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FIG. 10 



ONASIS Translation Editor [11-00 C gene.dna] 

1 ATGACGAAAAAGTTTGCAGAGCTAGGTTTAATTGCATGGCTTTGGTCTAACTCTGATATG 
IMTKKFAELGLIAWLWSNSOM 

61 CATAAACATTGGACGTTGTCTTTGTTTGCGACCAATGTTATTCCGGCAATTGAGACAGGT 
21H KHWTLSLFATNVIPAIETG 

121 CAATATGTTATATTGAAAAGAGAAGATATGCCTGTAGCATATTGTAGTTGGGaAAACTT 
41QYVILKREDMPVAYCSWAKL 

181 AGTTTAGAAAACGAGGTTAAATATATTAACGATGTTACTTCTCTTAAGTTAGAT6ACTGG 
61SLENEVKYINDVTSLKL0DW 

='^==^241 CAGTCAGGTGACCGAAACTGGmATTGACTGGATTGCTCCATTTGGCGATAGTCTTACA 
'SSIQSGORNWFIDWIAPFGOSIT 



;li301 CTCACAAAACACATGAGAACGnATTTTCAGATGAATTGTTTAGAGCGATTCGTGTAGAT 
.|;101 LTKHMRTLFSDELFRAIRVD 

'i: 361 GGAAATTCATCGCATGGTAAGATATCTGAATTTTATGGAAAGTCrGTTGATTCAAAATTA 
;;f"l2X GNSSHGKISEFYGKSVDSKL 



" 421 GCCTCAAGAATATTTGCACAATATCACGAAGATTTGACGAGCAAATTGTCAAaCAGAAT 
ai41ASRIFAQYHEDLTSKLSTQN 

'CI 481 AATTTTATTATATCTAAAGATAATTAA 
in 161 NFIISKDN* 
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. 1 ATGTTTATACAAGCACTTAAAGAI 1 fl 11 1 ATTCGCTATATAACCGTTTGGCGCAATACA 60 

IMFIQALKDFFIRYITV'W'^R'NT 20 

- 61 TGGGCAGTTCGAGACCAACTAACCCCTCCTAAGCGTACTAAAGAAGAACTCGCTTTTCTT 120 

21WAVR0QLTPPKRTKEELAFL 40 

121 CCTGCACATCTAGAACTCACTGACACACCTGTATCCAGATCTTCTAAGTGGACAGCTAGA 180 

41PAHLELTDTPVSRSSKWTAR 60 

ISl AtAATCATGATAmGTCCTAmGCTTTGCTATGGTCTTGGGTTGGACAGATTGACATT 240 

61IIMIFVLFALLWSWVGQIDI 80 

241 GTTGCTACAGCTTCAGGTAAAATTTCTTCAGGTAGCCGTAGCAAGACTATTCAATCTTTG 300 

81VATASGKISSGSRSKTIQSL 100 

V> 

301 GAAACAGCGATAGTTAAAGCAGTTTATGTACGTGATGGTCAAAATGTTCAACAAGGTGAA 360 <^ 

101ETAIVKAVYVRDGQNVQQGE 120 



361 ATATTAGTAGATTTAGTGGGAATCGGTTCAGATAGTGATGTTGCTCAGTCCGAGAAAGCC 420 

121ILVDLVGIGSDS0VAQSEKA 140 

421 CmGAGCAGCGCAATTATCTAAGCTACGCCTTGAAGCAATTTTATCAGCATTAAATCAC 480 

141LRAAQLSKLRLEAILSALNH 160 

asi CGTATTAATCCTCAGATTGATGTAGCATATGCAAAGTCTTTAAATATTTCAGAATCGGAA 540 

#61 RINPQIDVAYAKSLNISESE 180 

5541 ATTAATGAAGCTCAAACTTTAGCCCAAAATCAATATCAAGCATGGTTAGCACAAGATGAA 600 

^'isi INEAQTLAQNQYQAWIAQDE 200 

ffbl CAACTAAAATTAACCTTAAAAGGACATCAAGCAGAATTACAATCTGCTCGATCCCAAGAA 660 

■^£101 QLKLTLKGHQAELQSARSQE 220 

r 661 CAAAAGTTGGTrraGTTGGTGCAATTGAACATCAAAAGACTGATGATTATCGGAGTCTC 720 

1-221 QKLVSVGAIEHQKTDDYRSL 240 

;"'>21 AAAGCAGAAAATTTTATATCTGAGCATGCTTATCTAGAACAAGAAAGCAAATTACTTAGC 780 

;':241 KAENFISEHAYLEQESKLLS 260 



UI781 AATCAAAATGATTTACAAAGTACACGTAGTCAGATTCAAAAAATACAGGCTGCAATCATG 

M251 NQNDLQSTRSQIQKIQAAIM 280 

841 CAAGCTGAACAGAACCGTATGTTATATACTCAAAATCTAAAACGTGATACATTAGAATCTs. 900 

281QAEQNRMLYTQNLKRDTLES 300 



^^^^ 

f\6 *2H 



901 TTACGCCAAACCAATGAACAGATTAATCAATATACTGGTCAAACTAATAAAGCTAAGCAG 950 

301LRQTNEOINQYTGQTNKAKQ 320 

961 CGACAGAAATTGCTGAGTATTAAATCACCTGTTAATGGTACTATACAAGAGCTAACAGCT 1020 

321RQKLLSIKSPVNGTIQE*LTA 340 

1021 TATACTTTAGGTGGAGTTGTACAAGCAGCACAAAAAATTATGGTTGTGGCACCTAACGAT 1080 

341YTLGGVVQAAQKIMVVAPND 350 

1081 AATCAAGTGGAAGTAGAGGTATTAGTGCTAAATAAAGATATCGGCTTTGTAAAAGCTGGG 1140 

351NQVEVEVLVLNKDIGFVKAG 380 

1141 CAGAATGTTATCATCAAAATCGAGAGTTTTCCTTATACACGTTATGGTTATrTAACAGGT 1200 

381QNVIIKIESFPYTRYGYLTG 400 

1201 AAAATAAAAAGTATTAGTCATGATGCTATAGAACATCAACATTTAGGTCTAGTGTATACT 1260 

401KIKSISHDAIEHQHLGLVYT 420 



1261 GCACTTGTTTCTCTTGATAAAAGCACATTAAATATAGATGGAGTAACAATCAACTTAACG 1320 

421ALVSLDKSTLNI0GVTINLT 440 



13Z1 CCAGGAATGAATGTTACTGCTGAAATTAAAACAGGTAAACGTCGTGTTTTGGATTATATA 1380 

441PGMNVTAEIKTGKRRV'L'*D'YI 460 

1381 TTAAGTCCATTGCAGACAAAAGTTGATGAAAGTTTTCGAGAACGCTAA 1428 k 1 1> '■'^S- 

461LSPLQTKVDESFRER* 476 SJ^&. /V ^ 



MbxO 
LktD 
ApXiD iv^ 



- - M F ;'Q aQK 



3t " 



FX»P AHLS&XB 



43 
50 
50 
50 



S S G s Ff^TnO 98 

100 
100 
100 





HbxD 

ApxID 

mam 

KlyO 



A E Z KT6 



ZS1LI.SPLBE 



sea /^^f: 3f 



Cumulative Number of 
Calves With Severe Ulcers 




Week 



Number of calves with ulcers with clinical scores >+2 



Number of calves 
affected each week 




cumulative proportion of ulcerated calves 




-ADJ group i 
•CTRL group 
-VAC group , 
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ii£ :z ^ :ii 

LULUUJUJUJijaLLJUiUJuJUJLUlJJUJ 



week 



J 

Cumulative proportion of ulcerated calves during the trial. Calves received as 
vaccines either saJine (designated 'CTRL'), adjuvant alone (designated 'ADJ'), or the 
recombinant cytotoxin vaccine (designated 'VAC'). 



